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 sviluppare un approccio tassonomico integrato che 

permetta l'identificazione di specie vegetali della flora della Sardegna mediante analisi morfologiche e 
ne 

molecolare basato sull'approccio DNA barcoding. Tale metodologia si basa sull'analisi di una (o poche) 
regioni di DNA in grado di contraddistinguere in modo univoco una determinata specie. Tele regione 
dovrebbe essere amplificabile mediante primer universali, avere dimensioni modeste (non superiori a 700 

Sebbene siano stati proposti numeri marcatori candidati, sia di origine nucleare sia plastidiale, i dati oggi 
disponibili non hanno permesso di identificare un marker universale. Sulla base di queste premesse il lavoro 

territorio sardo. 
proceduto all'estrazione del DNA da un gruppo di 30 specie appartenenti a diverse famiglie. Il DNA ottenuto 

geni plastidiali; matK (Maturasi K) e rbcL (ribulosio 
bifosfato carbossilasi) e dello spaziatore trnH-
all'amplificazione e sequenziamento della regione ITS e all'analisi di alcuni geni COS (conserved 

Dalle prime indagini si evince che i marcatori plastidiali sono in grado di produrre il maggior numero di 

rhH-  Nel caso dei marcatori nucleari, sebbene 
la regione ITS sia stata ampiamente utilizzata in studi filogenetici tale marcatore presenta spesso forme 

n

si da svolgere sulle specie della flora sarda. 
 

-
2013 sulla L.R.7/2007 "Promozione della ricerca scientifica e dell'innovazione tecnologica in Sardegna". 
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